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Статья посвящена обзору литературных данных, 

характерирующих видовой комплекс Fusarium oxysporum (Fo), 
включающий генетически и фенотипически разнообразные штаммы и 
обнаруженный в широком спектре экосистем. 

 
Fusarium oxysporum (Fo) - это видовой комплекс, включающий 

генетически и фенотипически разнообразные штаммы и обнаруженный 
в широком спектре экосистем. Большинство исследований комплекса 
видов Fo (FOSC) были сосредоточены на патогенных штаммах 
растений, поскольку они вызывают заболевания примерно 120 
растений, важных в сельском хозяйстве и садоводстве. В недавнем 
опросе международного сообщества грибковых патогенов Fo занял 
пятое место в списке 10 лучших грибковых патогенов растений, 
основанных на научной и экономической значимости [1]. Патогенные 
штаммы F. oxysporum изучаются более 100 лет. Диапазон хозяев этих 
грибов широк и включает животных, начиная от членистоногих и 
заканчивая людьми, а также растения, включая ряд голосеменных и 
покрытосеменных. В то время как в совокупности патогенные для 
растений штаммы F. oxysporum имеют широкий спектр хозяев, 
отдельные изоляты обычно вызывают заболевание только у узкого 
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круга видов растений. Это наблюдение привело к идее «особой формы» 
или forma specialis у F. oxysporum. Специальные формы были 
определены как «... неофициальный ранг в классификации… 
используется для паразитических грибов, характеризующихся с 
физиологической точки зрения (например, способностью вызывать 
заболевание у конкретных хозяев), но почти или совсем не с 
морфологической точки зрения». Исчерпывающие исследования ареала 
обитания были проведены для относительно небольшого числа F. 
оxysporum [2]. В отличие от широкого спектра коллективных хозяев Fo, 
отдельные штаммы, как правило, специфичны для хозяина, вызывая 
заболевание только у одного или нескольких родственных видов 
растений. Патогенные изоляты растений классифицируются в 
зависимости от их ареала обитания на специальные формы (ff. spp., 
множественное число; forma specialis, f. sp., единственное число). 
Некоторые члены Fo также заражают животных, включая людей и 
насекомых [3]. F. оxysporum имеет гаплоидный геном, который 
демонстрирует высокую степень вариабельности кариотипа и может 
содержать сегментарные дупликации. Горизонтальный перенос 
хромосом внутри видового комплекса и, возможно, через видовые 
границы, по-видимому, потенциально способствовал генерации 
вариантов, особенно новых патогенов. Перемещение транспонируемых 
элементов (TES) и хромосомные перестройки, вызванные 
рекомбинацией среди гомологичных TES, разбросанных по всему 
геному, являются другими механизмами, которые, по-видимому, 
породили новые варианты [4]. Патогенные для растений штаммы Fo в 
основном вызывают увядание сосудов, но также, как было показано, 
вызывают корневую гниль, коронковую гниль, гниль луковиц и 
отмирание. Диапазон коллективных хостов FOSC очень широк, более 
120 видов растений, о которых сообщалось как о хозяевах, включая 
такие важные культуры, как банан, хлопчатник, пальма, томаты, дыня и 
многие другие овощи и декоративные растения. Учитывая, что 
незначительные заболевания культурных растений и болезни диких 
растений часто упускаются из виду, число видов растений, у которых 
FOSC может вызывать симптомы, вероятно, будет намного больше [5]. 
То, как патогенность первоначально развивалась внутри FOSC, все еще 
остается предметом исследований. Однако изучение этого вопроса с 
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использованием геномики начали давать новые идеи. Часто сообщается 
о новых особых формах; недавние примеры включают f. sp. palma rum 
(патогенный для королевской пальмы и мексиканской веерной пальмы) 
в 2010 году, f. sp. loti (патогенный для трилистника птичьей лапки) в 
2009 году и f. sp. rapae (патогенный для Brassica rapa) в 2008 году. 
Неясно, вызваны ли эти сообщения о новых хозяевах улучшением 
эпиднадзора, перемещением хозяина или патогена, или появлением 
новых особых форм из непатогенных штаммов или других особых 
форм. Расширение торговли сельскохозяйственной продукцией, 
вероятно, играет важную роль в распространении патогенных штаммов, 
облегчая их перемещение через зараженный растительный материал. 
Аннотированные последовательности генома 11 штаммов Fo 
общедоступны через платформу сравнительной геномики Широкого 
института фузариоза (http://www.broadinstitute.org/annotation/ 
genome/fusarium_group/GenomesIndex.htm ) [6]. Геном Fusarium 
oxysporum 4287, штамма, патогенного для томатов, был расшифрован 
первым. Наличие хорошо отобранных и охарактеризованных культур 
имеет решающее значение для руководства сравнительной геномикой 
FOSC. Три объекта предлагают тщательно отобранные культуры 
фузариоза, включая различных представителей FOSC. Во-первых, 
Исследовательский центр фузариоза (FRC) при Университете штата 
Пенсильвания содержит имеет 20 000 культур, которые были выделены 
из более чем 100 стран и со всех континентов, кроме Антарктиды, и 
включают 1000 штаммов Fo. Коллекция FRC объединяет растительные 
патогены и продуценты токсинов, но также содержит экологические 
изоляты из различных субстратов и изоляты от инфекций человека и 
животных. Во-вторых, коллекция культур NRRL в Пеории, штат 
Иллинойс, также содержит около 20 000 изолятов Fusarium в 
дополнение к другим культурам грибов и бактерий. Его онлайн-каталог 
(http://nrrl.ncaur.usda.gov/ cgi-bin/usda/) позволяет пользователям искать 
и запрашивать штаммы. Однако многие штаммы Fusarium еще не 
заархивированы в онлайн - каталоге. Центр грибкового 
биоразнообразия Центрального бюро по Шиммелькультуре (CBS) 
(http:// www.cbs.knaw.nl /) в Нидерландах содержит меньшую 
коллекцию фузариоза (1129 экземпляров), а также других нитевидных 
грибов, дрожжей и бактерий [7]. 
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Таким образом, необходимо тщательно следить за 
производством растений и кормов из них с помощью новых методов [8-
11, 15] и применять сорбирующие и пробиотические препараты при 
кормлении продуктивных животных [12-14]. 
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CHARACTERISTICS OF PHYTOPATHOGENIC FUNGI 
FUSARIUM OXYSPORUM 

Lydina M.A., Klementyeva A.V. 
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The article is devoted to a review of the literary data characterizing 
the species complex Fusarium oxysporum (Fo), which includes genetically 
and phenotypically diverse strains and is found in a wide range of 
ecosystems. 


