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Работа посвящена базам данных в биологии, методам, которые ис-
пользуются в молекулярной биологии, связанных с использованием ин-
формационных технологий.

База данных – это организованная структура, предназначенная для хране-
ния информации. В современных базах данных хранятся не только данные, но 
и информация [1, 2].

Биологические базы данных – это архивы согласованных данных, касаю-
щихся разных областей биологии (прежде всего молекулярной), хранящихся в 
единой форме. Эти базы содержат данные широкого спектра разных областей 
молекулярной биологии. Они доступны через интернет и оснащены интерфей-
сом для поиска информации [3]. 

В настоящее время выделяют следующие типы биологических баз дан-
ных: первичные или архивные, таксономические, нуклеотидные, геномные, 
белковые.

Первичные или архивные базы данных содержат аннотированные первич-
ные структуры ДНК и белков, пространственные структуры нуклеиновых кислот 
и белков, профили экспрессии генов белков клеток. К ним же относятся библи-
ографические базы данных, например Medline, они сопоставляют термины, вве-
денные пользователем, со стандартными терминами из четырех справочников 
Medline: индексом MESH, базой названий журналов, индексом фраз и авторов. 

Таксономические – самые популярные базы данных. Расположены при 
NCBI. Цель – централизовать классификацию всех организмов, представленных 
в базе хотя бы одной последовательностью гена или белка [3, 4].

Нуклеотидные базы данных принимают информацию по последователь-
ностям ДНК и предоставляют открытый доступ к ней. Доступ к приведенным 
базам данных бесплатный и возможен через интернет. Примеры нуклеотидных 
баз данных: EMBL-SVA, GenBank, DDBJ, UniGene [3, 4]. 

Геномные базы – базы данных с упором на статистический и сравнитель-
ный анализ предсказанных протеомов полностью сиквенированных организ-
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мов, организуют доступ к геномам различных организмов. К ним относятся 
Genomes Server,  OMIA.

Белковые базы данных – универсальные базы данных, которые покрыва-
ют узкие семейства или группы белков, или белки из определенного организма 
[4]. Наиболее известными среди этого типа баз данных являются UniProt, PDB.

Современная молекулярная биология и молекулярная генетика опреде-
ляют развитие как фундаментальной, так и прикладной биологии. Огромное 
разнообразие подходов к решению задач исследований требует все более точ-
ных и быстрых методов анализа. Практически все методы, которые использу-
ются в молекулярной биологии, связаны с использованием информационных 
технологий, в частности технологии баз данных. 
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The work is devoted to databases in biology methods used in molecular biol-
ogy related to the use of information technology.


